Y-DNA, Haplogruppe und Genealogie
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Produkt/ Y-DNA aus atDNA Test YSEQ Top Level Panel / YSEQ SNP Verifikation / Wish a SNP YSEQ STR Panels YSEQ SNP FTDNA SNP FTDNA Y-STR FTDNA BigY FGC YElite Whole Genome Sequencing
Strategie Verfeinerte Haplogruppe aus atDNA Test
Preis o Bestandteil von atDNA-Test (autosomale DNA). o Top Level Panel = $159 o Wish a SNP =51 o YSEQ-Alpha-Beta = $85 o Haplogruppe Panel = $88 - S99 o SNP Packs = $99 - $119 o Y-DNA37 =$169, Upgrade Y37 > Y67 = $S109 o BigY-700 = $649 o FGCYVYElite2.1=5425 o YSEQ =5740 -52170 (50x)
o Wish a panel =52 o YSEQ-Gamma = $95 o Single SNP =$18 o Single SNP = $39 o Y-DNA67 = $268, Upgrade Y67 > Y111 = 5129 Upgrade von; o FGC=5$645 -51150 (30x)
o Haplogruppe Panel = $88 - S99 o YSEQ-Delta = $95 o Y-DNA111 =S359, Upgrade Y37 > Y111 = $228 o Y37 > BigY = $569 o FGC Y-BAM Analyse, o Dantelabs = $599 (30x)
o Single SNP =$18 o Single SNP =$18 o Y67 > BigY = $499 Drittpartei-BAM = S50 o FGC, WGS basic analysis,
o YSEQ-Alpha =S58 o R1b-M434 Orientation panel = $77 » RegelmaRige Sales. o Y111 > BigY = $449 Drittpartei-BAM = $75
o R1b-M434 Orientation panel = S77 o YSEQ-Beta = $58 » R1b subpanels einbeziehen = $59
> Inkludiere R1b subpanels = $59 Yfull.com = $49
Tipps  Uberpriife die Rohdaten mit Hilfe des ,Morley * Version mit STR (2.1>2.2>2.3) kostet nur * Einfachste und glinstigste Losung zum * Beginne mit Alpha-Beta (Preis/Leistung) * Wenn Du ein nahen Y-STR-Match hast, * Wenn Du ein nahen Y-STR-Match hast, * Kimmere Dich nicht um die angezeigte * Analyse bei Yfull.com sehr zu Empfehlen. Die Beschaftigung mit der Analyse hilft die
Predictors” und/oder einem Text Editor, in einige $S mehr. (1.1) Verifizieren von Y-Beziehung. (falls , junge” * Wenn Deine Y-STR Werte mit keiner zweiten welcher seine SNP verifiziert hat, kannst Du welcher seine SNP verifiziert hat, kannst Du Vorbestimmung der Haplogruppe und nehme an NGS-Ergebnisse besser zu verstehen. Extraktion der Y-STR hangt von der ,Leseldange”
Verbindung mit den Y-DNA-Baumen von Yfull, Terminale SNP aufgrund eines NGS-Tests Person libereinstimmen, hat das Erweitern auf statt eines Panels direkt dessen terminale statt eines Panels direkt dessen terminale einem Haplogruppenprojekt teil, zur genaueren ab 100bp>150bp (besser)
FTDNA und ISOGG, ob Untergruppen negativ bekannt und niedrige Anzahl an mehrere Marker in der Regel kaum Vorteile. SNP testen. (oder auch seine privaten SNP testen. (oder auch seine privaten Bestimmung durch einen Projektadministrator. . WGS von FGC und YSEQ
getestet wurden. philoequivalenten und private SNPs. e Y-STR-Marker kdnnen zu einem existierenden Yfull »Novel“ SNPs, falls er ein NGS (4.0) hat). »Novel“ SNPs, falls er ein NGS (4.0) hat). ¢ Wenn Deine Y-STR Werte mit keiner zweiten Person beinhaltet Y-DNA-
* Vorsicht vor Fehlinterpretationen der Ergebnisse, * Erstindividuelle Strategie Gberlegen. Kit hochgeladen werden. * Vergleiche FTDNA SNP Pack mit YSEQ SNP Ubereinstimmen, hat das Erweitern auf mehrere el Sees (B4
bevor SNPs oder Panel bestellt werden. Im * Verifizieren von SNPs, wenn Unsicher oder Panel. Abhangig von der Haplogruppe Marker in der Regel kaum Vorteile. e
Zweifel nach Hilfe fragen. Nocall bei NGS-Test sind. grolle Unterschiede. * Y-STR-Marker kdnnen zu einem existierenden Yfull
* Single STR Tests auch vorhanden. Kit hochgeladen werden.
Vorteile v’ Kostenlos, wenn atDNA-Test vorhanden. v’ Probe wird fiir Erweiterungen eingelagert. v’ Probe wird fiir Erweiterungen eingelagert. v' Mit kompletter v" Mit kompletter atDNA.
v’ Kann zeigen dass zwei Manner *nicht* auf rein v Produkte: Y-DNA (Y-STR-Panels, Single-STR, SNP-Packs, Single-SNPs, Benutzerdefinierte Panels), mtDNA (HVR1, HVR2, full sequence), Whole Genome Sequencing (siehe 3.3.1). v Produkte: Y-DNA (Y-STR-Panels, SNP-Packs, Single-SNPs, NGS), mtDNA (HVR1/HVR2, full sequence), atDNA. mtDNA. v' Mit kompletter mtDNA.
vaterlichen Linie verwandt sind. v' Schnelle Umlaufzeiten in Europa, aufgrund des Labors in Berlin, Deutschland. v’ Teilnahme an vielen Projekten. (z.B. Haplogruppenprojekte, Nachnamenprojekte) v’ Beste Abdeckung.
v' Kann zum ,fischen” von Y-DNA-Tester verwendet v’ Kaufe ein leeres DNA Sample Kit und bestelle das Produkt Deiner Wahl, sobald das Kit im Labor eingetroffen ist. v RegelmiRige Sales (z. B. DNA-Day, Mutter- & Vater- Tag, Summer sale im August, winter sale im Dezember).
ﬁ:gﬁigéé’:hit::rﬁxztﬁgSé‘ig?f;gzm v’ Kein Vorheriger Test notig. (1.1) v Nahezu jede SNP bestellbar ,Wish a SNP*. v’ Guter Start in Verbindung mit SNP Verifikation. v Nahezu jede SNP bestellbar ,Wish a SNP*. v" Kein Einschicken einer neuen Probe v’ Datenbank fiir STR-Matching. v’ Eigener Y-DNA
. .. v’ GroRartige Verfeinerung fiir Tester mit v’ Erstelle benutzerdefinierte Panels. v’ Guter Preis, wenn keine Datenbank fiir STR- v’ Kein Vorheriger Test bei Anbieter notig, erforderlich. v’ Kann zeigen, dass zwei Manner auf rein véterlichen Haplobaum mit vielen
(besonders wenn selten) kann Kandidat fur Test . N . p . : . . . . o
wie 4.0 sein. atDNA. (2.2>2.3) v’ Teile Blcke von privaten ,Novel” oder matching erforderlich. wenn Haplogruppe bekannt. Linie verwandt sind. (Hohere Sicherheit mit Nutzern.
v’ Kann zeigen dass zwei Manner *nicht* philoequivalenten SNPs (z.B. Block v’ Kann zeigen, dass zwei Manner auf rein zunehmender Anzahl an Y-STR-Markern.) v deck SNP q 5Rere den Y-DNA Hablob B. Yfull-B
auf rein vaterlichen Linie verwandt sind. Terminale SNPs) ohne weiteren NGS, zur vaterlichen Linie verwandt sind. (Hohere Entdec e”nel.Je > gn vergﬂro efe en apio agm (2.8. Yfull-Baum)
ndheren Bestimmung einer Y-Beziehung Sicherheit mit zunehmender Anzahl an Markern.) ¥ »Novels* private Varianten fiir weiterflihrende genealogische Forschungen.
' ‘ v’ Extrahiert hunderte Y-STR aus NGS.
v’ Beste und genaueste Feststellung der Y-Beziehung zweier Manner.
v Rohdaten zum Hochladen zu Yfull.com
Nachteile — Kann *nicht* zeigen, dass zwei Manner in rein — Diese Variante beinhaltet keine Y-STR. — Nur praktikabel bei niedriger Anzahl von — Keine Y-STR Nutzerdatenbank. — Single SNPs zu teuer. — Angezeigte Vorbestimmung der Haplogruppe sehr — Nicht separat ohne Y111. — Dantelabs ohne Y-DNA-
vaterlichen Linie Verwandt sind. — Kann *nicht* zeigen, dass zwei Manner in privaten ,Novel” oder philoequivalenter — Kein Hochladen zu Yfull.com. Grob. — Einziger NGS ohne mtDNA relevanten Service (3.4)
— Ergebnis kann in einigen Fallen falsch sein. rein vaterlichen Linie Verwandt sind. SNPs im Block der Terminalen SNPs. — Erfordert einen vorherigen Test von Y-STR. — Teuer — Teuer — Hohe Kosten.

— Kein Hochladen zur Yfull Datenbank.

Dies ist nur eine grobe Ubersicht. Mehr Informationen zu den einzelnen Themen, demnéchst bei antoniosdnaproject.de.

Antonios Kollias, 20. November 2019 FTDNA: Greek DNA Project, alle Griechen mit Test bei FTDNA sind willkommen, Gerakaris Nachnamenprojekt, alle Gerakaris Familienmitglieder mit Test bei FTDNA sind willkommen.
antoniosdnaproject.de YFull: |-L38 Haplogruppen Project,
Facebook Gruppen: DNA Haplogruppe 1-L38, alle mit HG I-L38 sind willkommen, Gerakaris Genealogy Group (Nachnamen Projekt), alle Gerakaris Familienmitglieder sind willkommen, DNA-Genealogie auf Deutsch
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